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Hepatitis E

Aspinall et al., 2017; Kamar et al., 2017; Pischke et al., 2017; Pavio et al., 2018

Virus de la hepatitis E (VHE)

Al menos 20 millones de infecciones anuales

Hasta el 30% de letalidad en embarazadas

Cronicidad en pacientes inmunosuprimidos

1/3 de la población ha estado expuesta al VHE



VHE

Genotipos 1 y 2

Pérez-Gracia et al., 2015; Clemente-Casares et al., 2016; Doceul et al., 2016

PiscihepevirusOrthohepevirus

Genotipos 3 y 4

ARN monocatenario +

7,2 kb

ORF-1, ORF-2 y ORF-3

No envuelto



El genotipo 3 de VHE es el más común en Europa

Ausencia/Diferentes sistemas de 

vigilancia en centros sanitarios

Más de 21,000 casos en 

los últimos años

Bartosiewicz et al., 2013; Aspinall et al., 2017

Consumo de productos animales o contacto con especies infectadas





57.4%

5.2%

Adaptado de Massei et al., 2015; Imagen obtenida de: https://www.club-caza.com/actualidad/actualverold.asp?nn=3656

https://www.club-caza.com/actualidad/actualverold.asp?nn=3656


Evaluar la circulación del virus de 

la hepatitis E en jabalí en el 

Parque Nacional de Doñana



Material y Métodos Parque Nacional de Doñana (PND)



Material y Métodos

99 muestras de sangre

Arenas-Montes et al., 2013

PrioCHECK®

HEV Ab porcine

Anticuerpos frente al VHE

ELISA



Material y Métodos

Infección activa del VHE

Real-time RT-PCR (Abravanel et al., 2012)

QIAamp MinElute virus spin kit

Análisis filogenético

Nested RT-PCR (adaptado de Muñoz-Chimeno et al., 2016)

Subtipo de VHE (https://www.rivm.nl/mpf/typingtool/hev/)

Árbol filogenético con Sec Ref VHE (Smith et al., 2016)

Asociación entre prevalencia e información epidemiológica: 

regresión logística múltiple



Resultados y discusión

45,0%

29,2%

34,0%

41,6%

56,3%

5,2-59,2%

OR = 6,9; P≤0,05

Mayor probabilidad de exposición

Alta persistencia de anticuerpos frente al VHE

Anticuerpos frente al VHE



Resultados y discusión

Limitada circulación del VHE durante 

el período de estudio en el PND

Infección activa por el VHE



Resultados y discusión

Limitada circulación del VHE durante 

el período de estudio en el PND

5,8%

4,8%

0,4%

5,2%

5,3-

15,7%

11,6-

25,8%

10,1-

23,2%

Infección activa por el VHE



Amplio rango de viremia del VHE en suidos

Resultados y discusión

Particular contexto epidemiológico del Parque

Condiciones medioambientales

Posibles factores implicados en la baja prevalencia de 

infección activa en el PND



Asignación de subtipos por Smith et al., 2016 HEV Genotyping Tool

Nuevo subtipo HEV-3r

HEV Genotyping tool

11 subtipos de VHE-3 (VHE-

3a a VHE-3j y VHE-3ra)

Nuevas secuencias de VHE en 

humano, cerdo doméstico y jabalí

Resultados y discusión

Humanas

Animales

Alimentos

Medio ambiente



Resultados y discusión

Carácter emergente

Potencial zoonósico
HEV-3r



Conclusiones

1. La seropositividad obtenida en este estudio indica una elevada 

dispersión del virus de la hepatitis E en las poblaciones de jabalí en 

el Parque Nacional de Doñana

2. Los resultados sugieren un potencial riesgo de transmisión

zoonósica de este nuevo subtipo de genotipo 3, lo cual puede ser de 

importancia en Salud Pública

3. Futuros estudios son necesarios para evaluar el papel del jabalí en

la epidemiología del VHE-3r y determinar la infectividad de este

subtipo emergente en otras especies



Grazie mille! Merci beaucoup!

¡Muchas gracias!
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