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1. Determinación de la presencia de Giardia duodenalis y
Cryptosporidium spp. en mesocarnívoros de la Comunidad
Valenciana, España, mediante el uso de técnicas de PCR.

2. Caracterización molecular de los aislados positivos, con el fin de
determinar las especies y genotipos presentes, evaluando la
potencial presencia de especies/genotipos zoonósicos.
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Muestreo

2018-2021

Meles meles (N = 13)

Martes foina (N = 14)

Vulpes vulpes (N = 65)

Genetta genetta (N = 6)

Neovion vison (N = 13)

Lutra lutra (N = 2)

Felis silvestris (N = 2)

Mustela putorius (N = 1)

N = 116

Comunidad 
Valenciana
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Extracción ADN: QIAamp Fast DNA 
Stool Mini Kit (QIAGEN®)
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Cryptosporidium
spp.

Nested PCR: fragmento 
de 578 pb del gen de la 
SSU rRNA (Ryan et al., 

2003)

Secuenciación 
SANGER

Aislados zoonóticos à
Nested PCR del gen de la 
glicoproteína de 60-kDa 

(GP60; Gatei et al., 2007)
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Giardia duodenalis

qPCR: fragmento de 62 
pb del gen de la SSU 
rRNA (Verweig et al., 

2003)
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Giardia duodenalis
Secuenciación 

SANGER

qPCR: fragmento de 62 
pb del gen de la SSU 
rRNA (Verweig et al., 

2003)

Semi-nested PCR para el 
gen de la glutamato 

deshidrogenasa (GDH; 
Read et al.,2004)

Semi-nested PCR para el 
gen de la beta giardina (BG; 

Cacciò et al., 2002)

v

v
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Cryptosporidium spp. – detección (1)

Especies N
Cryptosporidium spp.

Positivos Prevalencia ± e.e.

General 116 6 5,2 ± 2,1

Vulpes vulpes 65 3 4,6 ± 2,6

Martes foina 14 0 0

Neovison vison 13 2 15,4 ± 10,4

Meles meles 13 1 7,7 ± 7,7

Genetta genetta 6 0 0

Lutra lutra 2 0 0

Felis silvestris 2 0 0

Mustela putorius 1 0 0
Sexo: 2 Hembra, 3 Machos, 1 NA
Edad: 5 Adultos, 1 NA

Los Serranos

Els Ports

Baix Segura

El Baix Maestrat

La Plana Alta

L'Alcoià

La Ribera Alta

L'Alacantí

El Valle de Ayora

La Plana de Utiel-Requena

El Alto Palancia

L'Alcalatén

Vinalopó Mitjà

La Marina Alta

l'Alt Maestrat

La Safor

L'Alt Vinalopó

La Costera

El Alto Mijares

La Hoya de Buñol

La Vall d'Albaida

El Camp de Túria

La Plana Baixa

El Comtat

La Marina Baixa

El Baix Vinalopó

El Rincón de Ademuz

L'Horta Sud

La Canal de Navarrés

La Ribera Baixa

ValènciaL'Horta Oest

El Camp de Morvedre

L'Horta Nord

L'Horta Nord

Cryptosporidium spp.



1. Introducción 2. Objetivos 3. Material y 
métodos

4. Resultados y 
discusión 5. Conclusiones 

Cryptosporidium spp. – caracterización molecular (2)

Cryptosporidium canis

Cryptosporidium, mink genotype

¿?
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Giardia duodenalis – detección (1)

Especies N
Giardia duodenalis

Positivos Prevalencia ± e.e.

General 116 9 7,8 ± 2,5

Vulpes vulpes 65 3 4,6 ± 2,6

Martes foina 14 2 14,3 ± 9,7

Neovison vison 13 1 7,7 ± 7,7

Meles meles 13 0 0

Genetta genetta 6 1 16,7 ± 16,7

Lutra lutra 2 1 50 ± 50

Felis silvestris 2 1 50 ± 50

Mustela putorius 1 0 0
Sexo: 5 Hembras, 2 Machos, 2 NA
Edad: 7 adultos, 1 joven, 1 NA

Los Serranos

Els Ports

Baix Segura

El Baix Maestrat

La Plana Alta

L'Alcoià

La Ribera Alta

L'Alacantí

El Valle de Ayora

La Plana de Utiel-Requena

El Alto Palancia

L'Alcalatén

Vinalopó Mitjà

La Marina Alta

l'Alt Maestrat

La Safor

L'Alt Vinalopó

La Costera

El Alto Mijares

La Hoya de Buñol

La Vall d'Albaida

El Camp de Túria

La Plana Baixa

El Comtat

La Marina Baixa

El Baix Vinalopó

El Rincón de Ademuz

L'Horta Sud

La Canal de Navarrés

La Ribera Baixa

ValènciaL'Horta Oest

El Camp de Morvedre

L'Horta Nord

L'Horta Nord

Giardia duodenalis
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Giardia duodenalis – detección (1)

Ct mín = 29,72 

Ct máx =  38,59

Ct media = 35,16 +- 0,98
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Mateo et al., 2017 Barrera et al., 2020 Este estudio

Especie Prevalencia Identificación Prevalencia Identificación Prevalencia Identificación

Cryptosporidium
spp.

General 5.7 % (N=193) - 6.1 % (N=197) - 5,2 % (N=116) -

Vulpes vulpes 8 % (N=87)

C. canis
C. parvum

C. felis
C. ubiquitum

6.1 % (N=197)

C. parvum
C. hominis

C. ubiquitum
C. canis
C. suis

4,6 % (N = 65) C. canis

Neovison vison - - - - 15,4 % (N = 13) C. Mink genotype

Meles meles 3% (N=70) C. parvum
C. hominis - - 7,7 % (N = 13) ¿?

Giardia duodenalis

General 4.6 % (N=193) - 9.6 % (N=197) - 7,8 % (N=116) -

Vulpes vulpes 8 % (N=87) NA 9.6 % (N=197) NA 4,6 % (N = 65) ¿?

Martes foina 12,5 % (N=8) NA - - 14,3 % (N = 14) ¿?

Felis silvestris 0 % (N=2) NA - - 50 % (N=2) ¿?

Lutra lutra 0 % (N=2) NA - - 50 % (N=2) ¿?

Neovison vison - NA - - 7,7 % (N = 13) ¿?

Genetta genetta 16,67 % (N=6) NA - - 16,7 % (N=6) ¿?

Coinfección - - - - 0,9 % -
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1. Tanto los zorros como los visones son portadores de ambos
parásitos. Además, Giardia duodenalis también se ha detectado en
otros mesocarnívoros: garduña, gato montés, nutria y gineta; así
como Cryptosporidium spp. en el caso del tejón.

2. En el caso de ambos parásitos, las prevalencias detectadas son bajas
y similares a otras zonas de España y Europa.

3. No se han detectado especies zoonósicas en el caso de
Cryptosporidium spp.
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